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Antecedentes Contexto biológico, continuación de BacDup, objetivo
del proyecto, temporización TFM

Planificación 
y diseño

Estudio previo de necesidades, archivos de partida,
selección de herramientas, objetivos detallados.

Contexto Biológico

Resultados Presentación de todos los apartados de la aplicación,
sus funcionalidades y usabilidad

Valoración de la aplicación, observaciones sobre el
desarrollo, limitaciones, evolutivos futuros, cierre.Conclusiones



Contexto Biológico

Resistencia a los antibióticos (AMR antimicrobial resistance).
23 patógenos y 88 combinaciones patógeno-tratamiento.
Problema de salud pública en todo el mundo. 204 países.
Muertes y casos graves por infecciones de origen nosocomial. 
Costes económicos: mayor estancia en hospital y gastos directos.



Contexto Biológico

Estudio genoma sobre cromosoma central y plásmidos.
Duplicaciones génicas como potencial característica de estudio.
Mayor número de genes duplicados presentes en cepas patógenas.
Posible creación de resistencia por ligeras mutaciones adaptativas.
Posible virulencia por múltiples copias del mismo gen.

Imagen de NIH National Human Genome Research Institute



El proyecto BacDup

TFM de Alba Moya con el
profesor José Francisco Sánchez



el proyecto BacDupWeb

TFM  Daniel Ibáñez 
Tutor José Francisco Sánchez

Aplicación web para poder mostrar el gráfico
biocircos y los datos de duplicaciones de cualquier
cepa bacteriana con la ventaja de poder clasificar,
filtrar, modificar las características de estudio,
viendo los resultados en tiempo real.



Planificación

DISEÑO
ESTÉTICO

ESTUDIO
PREVIO

ARCHIVOS

LENGUAJE
PROGRAMACIÓN

INPUTS /
OUTPUTS

DISEÑO
ESPACIAL

APLICACIÓN

DISEÑO
FUNCIONAL

Diseño estético de la
aplicación

Qué resultados queremos
mostrar y con qué

dependencias 

Estudio de archivos,
campos y significados

Elección de las
herramientas informáticas
de programación

Tablas, gráficos, opciones,
filtros y selectores

Diseño espacial y temporal de la
aplicación



 dup_Annot.csv y length.csv

 GCF_000299455_length.csv

 GCF_000299455_dup_annot.csv
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Programación Aplicaciones web

frontend: Interfaz usuario
inputs y outputs
backend: funciones y cálculos
bbdd: motor de bases de datos

Descarte de mysql y motor bbdd
Descarte html, php, mysql
framework python django / flask
framework R shiny (ui,server)
shiny + (css,js)

Imagen obtenida de Coding Club UC3M
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https://codingclubuc3m.rbind.io/


Shiny

Shiny ui/server y shinyapp()
Shiny estética estándar
Shiny reactivo
La facilidad inicial de Shiny. Histograma con bins
La complejidad de avanzar con Shiny
Shiny con html, css y js
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dentro de BacDupWeb
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Carga de archivos y Go



Filtros fijos y condicionales

Filtros condicionados
por la cepa

Filtros fijos

Campos de la tabla 
 configurables en
tiempo real
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Menú: Table



Menú: Circos



Menú: Plasmids



Menú: Data



LINK NCBI & REPORT



Diagrama de bloques



Conclusiones y potenciales evolutivos

Resultado final satisfactorio. Objetivo conseguido.
Aplicación con 4 apartados y velocidad reactiva instantánea.
Recopilatorio de conceptos y herramientas aprendidas del máster.
Memoria, presentación, código R, github y shinyapps.

Integrar BacDup en la aplicación web. Entorno Conda.
Gestión de usuarios.
Trabajo con varias cepas. Comparación de cepas.
Aplicación web para el estudio de genomas de procariotas. 



El resultado final

BacDupWeb en Shinyapps.io

Bacdupweb en Github

https://bacdupweb.shinyapps.io/bacdupweb8/
https://github.com/dibanezmal/BACDUPWEB

